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［１５］　ＰｅｔｅｒＣ，ＴａｍａｓＳ，ＣｓａｂａＳ．Ｔｈｅ９０ｋＤａｍｏｌｅｃｕｌａｒｃｈａｐｅｒ

ｏｎｅｆａｍｉｌｙ：Ｓｔｒｕｃｔｕｒｅｓｆｕｎｃｔｉｏｎａｎｄｃｌｉｎｉｃａｌａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｓ．Ａ

ｃｏｍｐｒｅｈｅｎｓｉｖｅｒｅｖｉｅｗ［Ｊ］．Ｐｈａｒｍａｃｏｌｏｇｙ Ｔｈｅｒａｐｅｕｔｉｃｓ，

１９９８，７９（２）：１２９１６８．

犆犾狅狀犻狀犵犪狀犱犆犺犪狉犪犮狋犲狉犻狕犪狋犻狅狀犃狀犪犾狔狊犻狊狅犳犎犲犪狋犛犺狅犮犽

犘狉狅狋犲犻狀９０犌犲狀犲犳狉狅犿犛狅犵犪狋犲犾犾犪犳狌狉犮犻犳犲狉犪

犣犎犃犖犌犇犪狅狑犲犻１，犆犎犈犖犑犻狀犵
２，犌犝犗犢狌狊犺狌犪狀犵

３

（１．ＺｕｎｙｉＮｏｒｍａｌＣｏｌｌｅｇｅ，Ｚｕｎｙｉ，Ｇｕｉｚｈｏｕ，５６３００２；２．ＺｕｎｙｉＭｅｄｉｃａｌＣｏｌｌｅｇｅ，Ｚｕｎｙｉ，Ｇｕｉｚｈｏｕ，

５６３００３；３．ＧｕｉｚｈｏｕＴｏｂａｃｃｏＲｅｓｅａｒｃｈＩｎｓｔｉｔｕｔｅ，Ｇｕｉｙａｎｇ，Ｇｕｉｚｈｏｕ５５００８１）

犃犫狊狋狉犪犮狋：Ｔｈｅｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎ９０（犎犛犘９０）ｇｅｎｅｆｒｏｍ犛狅犵犪狋犲犾犾犪犳狌狉犮犻犳犲狉犪ｗａｓｃｌｏｎｅｄｂｙｈｏｍｏｌｏｇｙｃｌｏｎｉｎｇ

ｓｔｒａｔｅｇｙａｎｄｔｅｃｈｎｉｑｕｅｏｆＲａｐｉｄＡｍｐｌｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｃＤＮＡＥｎｄｓ（ＲＡＣＥ）．ＴｈｅｆｕｌｌｌｅｎｇｔｈｃＤＮＡｏｆ犛．犳狌狉犮犻犳犲狉犪

犎犛犘９０（犛犳犎犛犘９０）ｉｓ２７０７ｂｐ（Ｇｅｎｂａｎｋｎｕｍｂｅｒ：ＪＱ７４３６２８）ａｎｄｈａｓａｎｏｐｅｎｒｅａｄｉｎｇｆｒａｍｅｏｆ２１９３ｂｐ，ａ３

ＵＴＲ（ｕｎｔｒａｎｓｌａｔｅｄｒｅｇｉｏｎ）ｏｆ４２１ｂｐａｎｄａ５ＵＴＲｏｆ９３ｂｐ．ＴｈｅｅｓｔｉｍａｔｅｄｍｏｌｅｃｕｌａｒｗｅｉｇｈｔｏｆＨＳＰ９０ｉｓ

８３．８５ｋＤａｎｄｐＩｉｓ４．９４．Ｔｈｅｒｅａｒｅｎｏｇｌｙｃｏｓｙｌａｔｉｏｎｓｉｔｅｓ，ｐｕｔａｔｉｖｅｔｒａｎｓｍｅｍｂｒａｎｅｄｏｍａｉｎａｎｄｓｉｇｎａｔｕｒｅｐｅｐ

ｔｉｄｅ．ＩｔｃｏｎｔａｉｎｓＡＴＰａｓｅｃｏｎｓｅｒｖａｔｉｖｅｄｏｍａｉｎｉｎＮｓｉｔｅａｎｄＭＥＥＶＤｓｉｇｎａｔｕｒｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｎＣｓｉｔｅ．Ｃｏｍｐａｒｅｄ

ｗｉｔｈ犖犻犾犪狆犪狉狏犪狋犪犾狌犵犲狀狊，ｔｈｅｙａｒｅ９８％ｉｄｅｎｔｉｔｉｅｓａｎｄＰｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃａｎａｌｙｓｉｓｓｈｏｗｓｔｈａｔｔｈｅｓｅｔｗｏｓｐｅｃｉｅｓａｒｅ

ｍｏｓｔｃｌｏｓｅｌｙｒｅｌａｔｅｄ．Ｃｌｏｎｉｎｇａｎｄｃｏｍｐａｒｉｓｏｎａｎａｌｙｓｉｓｏｆ犎犛犘９０ｇｅｎｅｓｆｒｏｍ犛．犳狌狉犮犻犳犲狉犪ｃｏｕｌｄｂｅｕｓｅｆｕｌｉｎｔｈｅ

ｓｔｕｄｉｅｓｏｆａｎｔｉｓｔｒｅｓｓｍｅｃｈａｎｉｓｍ，ｔｏｌｅｒａｎｃｅｉｍｐｒｏｖｅｍｅｎｔｂｒｅｅｄｉｎｇａｎｄｅｖｏｌｕｔｉｏｎｆｏｒｔｈｅｓｅａｎｉｍａｌｓ．

犓犲狔狑狅狉犱狊：犛狅犵犪狋犲犾犾犪犳狌狉犮犻犳犲狉犪；犎犛犘９０ｇｅｎｅ；ｃｌｏｎｉｎｇ；ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓ；ｓｅｑｕｅｎｃｅａｎａｌｙｓｉｓ
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