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ｃｏｄｏｎｕｓａｇｅｂｉａｓｅｓｉｎ６ｐｒｏｋａｒｙｏｔｉｃｇｅｎｏｍｅｓ：Ａｗｈｏｌｅｇｅ
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ｌｏｎｇｊｉａｎｇ１５００８６）

犃犫狊狋狉犪犮狋：ＢｙｕｓｉｎｇｔｈｅｗｈｏｌｅｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｅｓｏｆｍａｉｚｅｉｎｂｒｅｄＢ７３，ｔｗｅｎｔｙｓｅｖｅｎｏｐｔｉｍａｌｃｏｄｏｎｓｏｆｍａｉｚｅｗｅｒｅ
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