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摘要:筛豆龟蝽(Megacoptacribraria)是一种重要的大豆害虫,严重影响大豆的产量和品质。本文采用文献

计量学的方法,以中国知网和 WebofScience为数据源,整理出1958年至2023年发表的与筛豆龟蝽相关的

中英文文献,利用VOSviewer等软件分析筛豆龟蝽的研究现状和发展趋势。结果表明,国内外共有146篇研

究筛豆龟蝽的期刊文献,包括中文文献31篇,外文文献115篇,分布在134个出版物中。1958年中国学者发表

了第一篇关于筛豆龟蝽的调查报告,国内外发文量多集中在2013年至2019年,美国和中国是发表论文数量

排名前两位的国家。研究人员来自8个国家以及139个研究机构。国内热点关键词包括发生与防治、发生规

律、大豆、环境适应性等,国外热点关键词包括龟蝽科、鉴定、多样性等。目前国内外关于筛豆龟蝽研究内容

涉及昆虫学、昆虫生理生化、生物学、生态学等领域。
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  筛豆龟蝽[Megacoptacribraria (Fabricius)]又
称豆 圆 蝽[1],属 半 翅 目 (Hemiptera)龟 蝽 科

(Plataspidae),异名Coptosomacribrayia(Fabricius),
英文名Kudzubug、Globularstinkbug[2-3]。筛豆

龟蝽主要为害大豆等豆科作物,是广泛分布在我

国南方大豆产区的害虫,在整个大豆生育期均有

不同程度地为害[4]。国外主要分布于美国、日本、
英国等国家[5-6]。筛豆龟蝽以成虫、若虫刺吸豆科

植物的幼嫩叶片,为害严重时导致叶片卷曲、枯
黄,造成植株生长不良甚至死亡,被害叶被刺破后

会流出粘液和虫粪,严重影响大豆产量和品质。
2009年,原产于亚洲的筛豆龟蝽入侵美国[7],在
美国东南部各 地 区 不 断 扩 散 蔓 延。当 密 度 为

182头·株-1时,该害虫可使大豆减产59.6%,在
美国南部,大大降低了大豆的粒重和每荚粒数,在
格鲁吉亚州和南卡罗来纳州的19个大豆田中造

成最高达47%的损失,2010年和2011年平均损

失为18%[8]。筛豆龟蝽由入侵后次要害虫发展

为美国经济豆类作物上最严重的害虫之一[9]。目

前,暂无对筛豆龟蝽的相关文献进行系统分析的

报道,对其研究态势、优势研究单位和团队、国内

外该领域关注热点和研究趋势等均不够明确。文

献计量学运用计量学和信息学的理论和方法,较

为系统地反映了某一学科或某一研究领域的文献

数量、质量和影响力等,在学术研究、学科建设、科
技评估和信息服务等方面发挥重要作用[10]。本

研究采用文献计量分析方法对国内外筛豆龟蝽相

关领域的研究内容进行统计分析,为开展筛豆龟蝽

及其综合防控技术研究等工作提供参考。

1 数据来源及分析方法

1.1 数据来源

中文 数 据 源 于 中 国 知 网 (ChinaNational
KnowledgeInfrastructure,CNKI)数据库,外文数

据源于 WebofScience(SCI)所有数据库,包括 Web
ofScience核心合集、BIOSISPreviews、KCI-Korean
JournalDatabase、MEDLINE􀆿、SciELOCitation
Index数据库。国内文献数据在CNKI上采用高

级检索设置主题词为“筛豆龟蝽”或“豆圆蝽”或
“Megacoptacribraria”,文献检索来源设定为期

刊,检索时间截至2023年12月31日。国际文献

数据利用 WebofScience(SCI)数据库进行检索,
设置主题词为“Megacoptacribraria”,文献检索来

源设定为论文,检索时间截至2023年12月31日。
1.2 分析方法

对获得的筛豆龟蝽相关文献导出至Excel2010
中进行筛选,剔除主题不相关或重复出现的科学

201



4期   崔 新等:筛豆龟蝽研究文献计量分析             

文献,获得中文文献31篇,外文文献115篇,共
146篇有效文献。通过文献计量分析方法[11],利
用Origin2019b软件对国内筛豆龟蝽领域相关文

献的关键信息分别进行统计分析。其中发文量相

同时,以被引频数作为次级比较因素。H指数是

一种评估科研活动的方法,即科研活动影响力越

大则 H 指数数值越大。利用 VOSviewer软件

(version1.6.19)对CNKI和 WebofScience上

获得的文献进行高频关键词共现网络分析[12]。

2 结果与分析

2.1 发文年度趋势

由表1可知,在CNKI和 WebofScience上

共发文146篇期刊文献。根据CNKI检索结果,
获得31篇中文文献。1958年,国内学者发表了

第一篇关于筛豆龟蝽的调查报告。从年度发文趋

势图看出,1958年之后连续多年没有出现相关文

献,1981年之后才出现相关文献,直到1996年发

文3篇,此后于2003年发文较多,2003年之后呈

下降趋势。
根据 WebofScience核心合集检索结果,获

得115篇期刊文献。随着筛豆龟蝽入侵美国后,
在美国各地发生危害加重,对其生物生态学及综

合防治的研究也随之增多。在2007年美国发表

的第一篇筛豆龟蝽的文献报道被 WebofScience
收录,此前国外没有筛豆龟蝽相关文献发文。从

年度发文趋势图看出,2011年之前发文量较少,
从2011年之后发文量呈波动式增长,2016年发

文量最多,随后递减。2013年至2019年间发表

的文献最多,共发文88篇。

图1 1958-2023年CNKI和 WebofScience数据库刊载筛豆龟蝽文献发文量年度趋势

2.2 基于CNKI数据库国内文献计量

2.2.1 文献机构来源、作者分布及资助基金分布

 筛豆龟蝽相关研究国内发文量最多的作者是史

树森、崔娟,各发文总被引次数68次。资助相关

研究的基金项目共19项,包括国家级项目、省部

级项目及其他项目资助,发文量排名前三的资助

项目分别为国家现代农业产业技术体系、国家自

然科学基金项目、中美合作课题资助项目。其中,
国家现代农业产业技术体系支持的研究发文量

4篇,国家级自主基金占全部基金项目发文量的

21.05%。国内发表过筛豆龟蝽领域相关文献的

研究机构有29所,主要是涉农高校、科研院所、农

技推广部门。根据发文量排序,文献机构来源靠

前的机构见表1,其他机构发文数量均为1篇。

表1 CNKI数据库刊载筛豆龟蝽文献主要来源机构

序号 机构名称 发文量 比例/%

1 河南省驻马店市农业科学研究所 6 19.35

2 吉林农业大学 4 12.90

3 南京农业大学 4 12.90

4 中国农业科学院 2 6.45

5 华南农业大学 2 6.45

6 吉林农业科技学院 2 6.45

7 广东省植物保护总站 2 6.45
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2.2.2 文献期刊来源 共23个期刊发表过关于
筛豆龟蝽相关文献,发文量最高的期刊是《应用昆
虫学报》(原名《昆虫知识》)刊文5篇,《大豆科学》
《河南农业科学》《作物学报》《江西农业科技》刊文

2篇,其余期刊发文量均为1篇。
2.2.3 高被引文献 高频引文反映出文章在该

研究领域的被认可程度,通过统计分析发现,被引
用最高的前5篇文献引用次数均不小于8次
(表2)。研究内容多集中于抗性品种鉴定、综合
防治技术研究,对筛豆龟蝽有关发生规律的预测
和生物特性的研究多于其他内容。

表2 CNKI数据库刊载筛豆龟蝽高被引文献

序号 论文题目 发表期刊 年份 被引频次

1 大豆抗筛豆龟蝽 Megacotacribraria(Fabricius)的QTL分析 作物学报 2008 29
2 大豆资源的筛豆龟蝽[Megacoptacribraria(Fabricius)]抗性鉴定 作物学报 2006 17
3 不同蝽类为害对大豆生长发育及产量影响的差异性分析 大豆科学 2018 16
4 大豆筛豆龟蝽为害损失率测定及其防治指标研究 昆虫知识 1996 11
5 筛豆龟蝽及其2种卵寄生蜂若干生物学特性的初步研究 福建农业大学学报 2006 8

2.2.4 关键词共现网络 通过分析从1958-
2023年文献关键词数据,将筛豆龟蝽论文的关键
词进行关键词网络聚类分析,将频次阈值设定为1,
从82个关键词中筛选出52个高频关键词进行分
析,构建共现网络。由图2提取到的52个关键词
可知,我国在大豆筛豆龟蝽领域的研究主要集中
在生物学特性[12]、发生与防治[13]、种群趋势[14]、
环境适应性[15]等方面。

国内期刊文献频次最高的关键词是筛豆龟蝽
的“生物学特性”,包括其生活史、生态习性、繁殖
能力、食性等方面的内容,这些特性对于其发生与
防治具有重要意义。可见研究者对于根据筛豆龟
蝽生物学特性进行防治极为关注,了解其生物学
特性有助于研究者开发更有效的防治策略,还涉
及到其天敌的寻找、生态系统的调控等内容。

图2 CNKI数据库刊载1958-2023年筛豆龟蝽研究关键词共现网络

2.3 基于 WebofScience数据库文献计量

2.3.1 机构及作者影响力 共检索到关于筛豆
龟蝽共115篇期刊文献。全球参与筛豆龟蝽相关
研究的机构共有95家。参与相关研究的机构以

高校为主,排名前九的机构有11个位于美国和1个
位于日本,其他机构发文量均在4篇以下。发文
量第一的机构是美国的克莱姆森大学(Clemson
University),发文量达到21篇(表3)。
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表3 WebofScience数据库刊载筛豆龟蝽文献主要来源机构

序号  机构名称 发文量 总被引次数 平均被引频次 H指数

1 ClemsonUniversity 21 278 13.24 9

2 NorthCarolinaStateUniversity 18 133 7.39 7

3 UnitedStatesDepartmentofAgriculture(USDA) 17 245 14.41 8

4 UniversityofGeorgia 16 278 19.86 7

5 AuburnUniversity 15 60 5.45 5

6 FloridaDepartmentofAgricultureConsumerServices 12 64 5.33 5

7 FloridaStateUniversity 9 20 2.22 3

8 UniversityofArkansasFayetteville 6 55 9.17 5

9 KyushuUniversity 4 82 20.50 3

10 UniversityTennessee 4 39 9.75 3

11 TheUTInstituteofAgriculture 4 39 9.75 3

12 Universityof'Maryland 4 8 2.00 2

  参与筛豆龟蝽领域文献发表的作者有237人,
发文量5篇以上的作者共有20人。发文量排名

前十的作者及其所属机构见表4。发文量最多是

GreeneJK(克莱姆森大学),其发文量19篇,总
被引306次,篇均被引频次16.11。

表4 WebofScience数据库刊载筛豆龟蝽文献主要作者

序号 作者 科研机构 发文量 总被引次数 篇均被引频次 H指数

1 GreeneJK ClemsonUniversity 19 306 16.11 9

2 Reay-jonesFPF ClemsonUniversity 18 200 11.76 9

3 ReisigDD NorthCarolinaStateUniversity 12 107 8.92 6

4 SeiterNJ ClemsonUniversity 10 158 15.8 7

5 RobertsPM UniversityofGeorgia 8 158 19.75 6

6 HuXP AuburnUniversity 8 121 15.13 5

7 Pozo-ValdiviaAID NorthCarolinaStateUniversity 8 83 10.38 5

8 BuntinGD UniversityofGeorgia 7 194 27.71 6

2.3.2 国家/地区来源 全球有8个国家/地区

参与了筛豆龟蝽领域的相关研究,分别是美国、中
国、日本、英国、孟加拉国、巴西、印度、土耳其。其

中,美国发文量最高,达到104篇,占发文总量的

82.54%,其次是中国发文量为11篇,占总量的

8.73%。

2.3.3 文献期刊来源 检索到的筛豆龟蝽文献

共发表在38个期刊上,发文量排名前五的期刊占

发文总量的28.94%,研究内容涉及昆虫学[16]、生
物科学[17]、农业与作物科学[18]等领域。发文量最高

的期刊是JournalofEntomologicalScience,发
文量为19篇,总被引次数为198次(表5)。

表5 WebofScience数据库刊载筛豆龟蝽文献主要来源期刊

序号 期刊名称 发文量 总被引次数 篇均被引频次 2023年影响因子

1 JournalofEntomologicalScience 19 158 10.42 0.9

2 JournalofEconomicEntomology 18 270 15.00 2.2

3 EnvironmentalEntomology 13 144 11.08 1.7

4 Insects 8 27 3.38 3.0

5 FloridaEntomologist 7 59 8.43 1.4

2.3.4 高被引文献 在筛豆龟蝽研究领域被引

次数较高的10篇期刊中,主要涉及筛豆龟蝽的防

控、昆虫的生态适应与进化、植物科学等方面,涵

盖筛豆龟蝽的生物生态学[19]、发生与防控[20]等

方面(表6)。
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表6 WebofScience数据库刊载筛豆龟蝽高被引文献 Top10
序号 论文题目 作者 期刊名称 年份 被引频次

1 Obligatesymbiontinvolvedinpeststatusofhostinsect HosokawaT ProceedingsoftheRoyalSociety
B-BiologicalSciences

2007 186

2 ThebiologyandpreliminaryhostrangeofMegacopta
cribraria(Heteroptera:Plataspidae)anditsimpact
onkudzugrowth

ZhangYZ EnvironmentalEntomology 2012 71

3 Growingproblems withstinkbugs (Hemiptera:

Heteroptera:Pentatomidae):speciesinvasivetothe
USandpotentialneotropicalinvaders

PanizziAR AmericanEntomologis 2015 70

4 From AsiancuriositytoeruptiveAmericanpest:

Megacoptacribraria(Hemiptera:Plataspidae)and
prospectsforitsbiologicalcontrol

RubersonJR AppliedEntomologyandZoology 2013 69

5 ReductionofsoybeanyieldcomponentsbyMegacopta
cribraria(Hemiptera:Plataspidae)

SeiterNJ JournalofEconomicEntomology 2013 59

6 Populationgenomicsofasymbiontintheearlystagesof
apestinvasion

BrownAMV MolecularEcology 2014 45

7 DiscoveryofParatelenomussaccharalis (Dodd)
(Hymenoptera:Platygastridae),aneggparasitoid
ofMegacoptacribrariaF.(Hemiptera:Plataspidae)in
itsexpandednorthAmericanrange

GardnerWA JournalofEntomologicalScience 2013 40

8 ConfirmeddistributionandoccurrenceofMegacopta
cribraria(F.)(Hemiptera:Heteroptera:Plataspidae)
inthesoutheasternunitedstates

GardnerWA JournalofEntomologicalScience 2013 37

9 First-GenerationMegacoptacribraria (Hemiptera:
Plataspidae)candeveloponsoybeans

Pozo-ValdiviaAID JournalofEconomicEntomology 2013 30

10 Within-FieldspatialdistributionofMegacoptacribraria
(Hemiptera:Plataspidae)insoybean (Fabales:

Fabaceae)

SeiterNJ EnvironmentalEntomology 2013 29

2.3.5 关键词共现网络 通过对 WebofScience
核心合集数据检索到的文献关键词进行关键词网

络聚类分析,将频次阈值设定为5,从521个关键

词中筛选出19个高频关键词进行分析,构建共现

网络(图3)。VOSviewer软件将筛豆龟蝽研究领

域的关键词划分成5个不同聚类。共现关系较强

的关键词除了筛豆龟蝽外,聚类1(红色)主要涉

及生物学特性,包括的关键词有多样性、扩散、进
化、范围等;聚类2(黄色)主要涉及生物防治,包
括卵寄生蜂[21]、广腹细蜂科[22]等关键词;聚类3
(绿色)主要涉及发生,包括的关键词有入侵物种[23]、
蝽科[24]、生长等;聚类4(紫色)主要涉及寄主植物,
包括的关键词有大豆;聚类5(蓝色)主要涉及分类

与鉴定,包括关键词有鉴定、球孢白僵菌[25]等。
英文期刊文献中“入侵龟蝽科”出现的频次最

高,说明研究者对筛豆龟蝽作为入侵性害虫的防

治关注度极高,致力于探索和了解筛豆龟蝽的入

侵机制、生物学特性以及生态影响,以便更有效地

进行防治。

3 讨论

本研究采用文献计量学方法有效地梳理了筛

豆龟蝽研究领域的现有研究成果和热点,这种方

法使得研究者能够快速掌握领域的最新动态,为
探索筛豆龟蝽相关研究的新趋势和热点问题提供

有价值的参考[26]。尽管存在一定的局限性,如数

据库的选择、筛选文献时的主观因素等,但还是能

够比较客观、全面、科学合理地分析和反映被研究

对象的现状和发展趋势。国内相关期刊文献的数

量在最近十年正在快速增长。国内外发表文献数

量和质量差距较大,国内研究主要集中在生物学

特性和害虫防治,主题覆盖上显得不够全面,侧重

于实际应用研究,而国外集中在入侵机制和天敌

昆虫方面,侧重于基础性研究。国内研究发文量

少,影响力不足,而国外(主要是美国)研究机构的

发文量较多,可能原因是筛豆龟蝽入侵北美洲时

间不长但危害较重,因此,国内也需要加快开展相

应研究。
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图3 WebofScience核心合集数据库刊载2007-2023年筛豆龟蝽研究关键词共现网络

  我国现有研究集中于发生规律、生理机制、环
境适应性和防控防治,已取得了不少进展。“预防
为主,综合防治”是植物保护工作的永恒主题[27]。
今后仍需要进一步加强对筛豆龟蝽的研究:一是,
对筛豆龟蝽生物学特性、入侵生态学机制、季节性
活动和种群动态变化、种群间遗传分化和遗传多
样性等方面的研究。二是,对筛豆龟蝽与寄主植
物互作关系、与环境因子和天敌间关系的研究。
三是,通过筛选抗筛豆龟蝽大豆品种,加强抗虫品
种以及抗虫性机制研究。四是,研发重要天敌(例
如,黑蝽卵跳小蜂Ooencyrtusnezarae、白僵菌)的
人工繁殖技术和田间应用技术。根据筛豆龟蝽的
特性,开发更高效的绿色综合防控技术。五是,建
立健全研究人员之间的沟通与合作机制,发挥已
有研究基础的优势,形成阶段性或标志性成果,同
时,积极参与国际合作交流,将先进的研究经验引
进国内,以推动筛豆龟蝽研究领域科研水平的全
面提升[28]。

4 结论
本研究经整理分析,筛豆龟蝽的发文量多集

中在2013年至2019年,美国和中国是发表论文
数量排名前两位的国家。中国最早发表关于筛豆
龟蝽调查与研究的文献,但研究机构较少,其发文

量相对于美国较少。史树森、崔娟、GreeneJK等
是领域内论文高产出学者,河南省驻马店市农业
科学研究所、克莱姆森大学是发文量最多的研究
机构,相关文献发文量较高的英学术期刊分别为《应
用昆虫学报》和JournalofEntomologicalScience。
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BibliometricAnalysisofResearchontheMegacoptacribraria
CUIXin1,LIXiaofeng1,HANZixin2,ZHANGBoya1,SONGMingyang1,ZHANGYanan1,
GAOYu1
(1.CollegeofPlantProtection,JilinAgriculturalUniversity/KeyLaboratoryofSoybeanDiseaseandPest
Control,MinistryofAgricultureandRuralAffairs,Changchun130118,China;2.JilinAgriculturalMachinery
ResearchInstitute,Changchun130022,China)

Abstract:Megacoptacribrariaisanimportantplant-feedingpestofsoybeans,whichseriouslyaffectstheyield
andqualityofsoybeans.Usingthemethodofbibliometrics,wesortedoutthejournaldocumentsrelatedtothe
Megacoptacribrariathatwerepublishedathomeandabroadfrom1958to2023,withChinaNationalKnowledge
Infrastructure(CNKI)andWebofScienceasdatasources,andanalysedresearchstatusanddevelopment
trendsoftheMegacoptacribraria.Theresultsshowedthat,thereare146journaldocumentsathomeand
abroadthatstudytheMegacoptacribraria,including31Chinesedocumentsand115foreigndocuments,
distributedin134publications.In1958,ChinesescholarspublishedthefirstresearchreportontheMegacopta
cribraria.Mostofthepublicationsathomeandabroadwereconcentratedfrom2013to2019.TheUnited
StatesandChinaarethetoptwocountriesintermsofthenumberofpublishedpapers.Researcherscomefrom
8countriesand139researchinstitutions.Domestichotkeywordsincludeoccurrenceandcontrol,occurrence
patterns,soybean,environmentaladaptability,etc.,whileforeignhotkeywordsincludePlataspidae,identification,
diversity,etc.Atpresent,domesticandforeignresearchontheMegacoptacribrariaincludesthefieldsof
entomology,insectphysiologyandbiochemistry,biology,ecologyandotherfields.
Keywords:Megacoptacribraria;bibliometrics;database;CNKI;WebofScience

801


