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转座子是一种能在细胞内不同 D N A 问转移的 D N A 序列
。

从结构
_

卜而言
,

转座子可分为

两大类
:

第一类一般很小
,

末端带有较短的反向重复序列
、

编码负贵转座功能的一 个或两 个基

因产物
。

这一类转座子都与玉米转座子和细菌转座子相似
,

而这种转座子是 目前研究最深入

的
。

第二类由反转座子组成
,

它们是具有与 R N A 肿瘤病毒基因极为相似的结构
,

并广泛分布

在酵母
、

人类及玉米基因组 内
。

目前
,

被鉴定出的王米转座子的数量不断增加
,

这些转座子或是遗传单位实体
,

或是插入

序残
。

不过
,

在这些众多的转座子中
,

只有活化一分离 ( A e t i v i t
u r 一 D i s s o e ia t io n ,

A e “ 氏 )转座

子体系和抑制一增变 s( u p p r e
s s u r 一 m u t a t ur

,

s p m )转座子体系的分子结构
、

转座机理
、

转座调

节机制被研究的较为清楚
。

这两个转座子都带有很多转座缺陷因子
,

其运动性由同一转座子的

非缺陷因子编码的基因产物调节
。

此外
,

这两个转座子也带有较小的
、

结构单一的转座竞争因

子
。

本文就 A c 一 D s
体系目前的研究状况作一简要的评述

,

1 A c 一 D s
体系的诱变特点

A c , D s

控制因子体系由分离因子 ( D s )和活化因子 (A
c )组成

。

A c
是 自

·

主因子
,

即具备自

身切除和转座的能力` p s 为非自主因子即只有在同一组自主因子存在时才能切除或转位
。

A c

一 D s 两因子插 入到其它遗传位点后
,

都能够引起基因突变
,

且 A c 因子引起的突变在遗 传
_

卜

是 稳定的
,

而 D s 因子只有在激活因子 A 。 存在的情况
一

F’, 才能转座到新的基因位点 卜
,

引起不

稳定的突变
,

使靶点附近的基因序列产生无义突变或改变表达活性
,

也可造成染色体畸变
,

但

当 A c
因子不存在时

,

D s
引起的突变则与普通的基

、

因突变一样
,

即引起稳定的基因突变
。

此

外
,

A c 因子可直接转变为 sD 突变
,

这表明至少部分 D s 因子是由 A c 因子突变来的
。

Z A 。 一 D s

体系的结构特点

目前已被定序的 A 。 因子的长度为 刁
·

6 k b
,

末端有 日 对碱基对 c( A G G G A T G A A A )组成

的不完整的反向重复序列
,

以及一个占据 A 。 因子大部分长度的单一转录单位
。

该因子编码一

个 3
.

sk b n 、 R N A
,

该 。 、 R N A 由 5 个外显子
、

编码由 2 421 屯个核昔酸组成的开放阅读框 ( o R F )
。

在 o R F 前面是装配有几个 T A T A 盒的序列
,

后面是装配有几个聚腺昔化位点的序列
。

几个转

录起始点位于该因子的 51 端的第 3 02 到第 3 57 碱基对之间
。

D s 因子与 A c 因子具有不同程度的相似性
,

末端也有一个 日 个碱基对组成的反向重复序

列
。

因而认为有些 D s 因子是 由 A C 缺失衍生而来的
,

且很可能是缺失了转座区
,

这为 D s
转座

时需要 A c 因子的基因产物的参与提供 了证据
。

如 D s `
和

“

双 sD
”
( 山两个不稳定皱缩结构的单

元 D s 因子就是 A 。 因子的较长缺失片段 )
。

通过内部缺失研究发现
,

有些 D s 因子与 A C 因子相差很远
,

虽然它们具 有 D s 的特点
,

即

能够被 A c
诱动

,

但结构
_

卜与 A c 因子基本
_

卜没有同源性
.

基本不与 A C 杂交
,

有的短的 D
、
因子

,
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