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摘 要

引用日本 21 个粳型单基因鉴别品种
,

进

行人工接种和在稻瘟病常发病区诱发鉴定
。

结果表明
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一 z
抗病基

因
,

目前在我省水稻抗稻瘟病育种及生产上

很有利用价值
。

化
、

尚志
、

穆棱等县 (市 )的常发病区设点
,

在自然诱发条件下进行鉴定
。

鉴定点均插秧

栽培
,

`

每品种种植 1~ 2 行
,

行长 2 米
,

氮肥

用量较当地施肥标准增加 1/ 3
,

其它栽培 管

理按当地现行方法进行
。

在 8 月 10 日左右
,

根据国际水稻所统一标准
,

目渺调查叶瘟发

病情况
。

稻瘟病是威胁我省水稻生产的最主要病

害
。

种植抗病品种是减轻稻瘟病危害的最经

济有效的措施
。

为了因地制宜地选育和利用

抗病品种
,

探讨水稻品种的抗病基因对当地

稻瘟病菌的抗性
,

进行了本项研究工作
。

由

于 自前对水稻品种的抗病基因尚未进行较全

面的和系统的分析
,

而且所利用的粳稻抗病

品种中
,

其抗源主要来 自日本育成的粳稻抗

病品种
。 一

因此
,

在利用中国 7 个鉴别品种研

究明确我省稻瘟病菌生理小种的基础上
,

引

用日本清泽的 12 个粳型单基因鉴别品种
,

在

人工接种和自然诱发条件下进行鉴定
,

以攀
讨已知抗病基因在我省的利用价值

。

结果及讨论

材料和方法
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:
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方法
: 19 8 7 年在所内设病圃

,

利用省丙
重点病区采集分离的混合菌株进行人工接种

鉴定
。

在此基础上
, 1 9 8 8 年在 ;佳沐 斯

、

绥

鉴定结果表明
:
班刁

、

p卜 b Z 个基因
,

在

田间人工接种和自然诱发条件下
,

均未出现

典型的稻瘟病病斑
,

说明对我省稻瘟病菌具

有较强的抗性
,

可作为优良抗源利用
。

尤其

是 iP
一 zt 基因

,

在省内 26 个县 (市 ) 采集分

离的具有区域代表性的 1 09 个单抱菌株分测

中
,

尚未发现能致病的菌株〔 1 〕 ,

所以 p卜 z `

是

目前我省最有利用价值的抗病基因
,

目前国

内己利用 p卜 砂基因育成了中花 8 号
、

中花 9

号 、 城特 2 3 2 、
0 8 2 、

1 2 等抗病品种
。

我所利

用 iP
一
b 基因育 J

翻抗病优良新品系龙花 8 3
-

07 9 ,

不仅在小种分测中表现抗性谱较广
,

而

且近年来各地种植结果均表现 抗 病。 “
。
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,

在人工接种下自然发病
,

但

发病很轻
,

仅产生少量的典型病斑
,

并在重

点病区自然诱发鉴定中均表现抗病
,

这两个

抗病基因
,

目前在我省水稻抗稻瘟育种和生

产上亦有利用价值
。
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对我省稻

瘟病菌基本上不具抗性 (见表 )
。

含有这些基

因的品种不宜大面积种植
,

以免造成严重损

失
。
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水稻品种的抗病基因与病菌的非致病基

因有着密切的相关
。

更换不同的抗病基因品

种
,

则病菌也随之发生相应的变化
。

所以侵

染水稻不同抗病基因病菌的地区分布
,

反映
.

黑龙江省箱疽病菌对单基因鉴

别品种致病情况
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了该地区近期栽培品种所具有的与病菌相对

的基因型
。

我省以往从 日本引进较多的水稻

品种
,

有的直接在生产上利用
,

有 的用于做

杂交亲本
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其中有的品种因感病严重已被淘汰
,

.

这说明

与其相应的致病小种在我省早已广泛分布
。

与此相反
,

具有 p i
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的品种在我省表现抗病
,

说明能侵染这些基

因的致病小种分布极少
,

可推断过去栽培的

水稻品种中多数不含这些抗病基因
。

这对我

省今后的引种
、

抗病育种和品种合理布局是

有一定的参考价值
。

此外
,

在利用抗病品种

时要避免抗病基因单一化
,
有计划的实行不

同抗性品种轮换种植
,

以延长抗病品种的寿

命
,

充分发挥其杭病增产的作用
。

在我省稻瘟病菌生理小种种类多
,

小种

组成较复杂
,

同一地区同时存在多个小种
,

许

多小种同时能侵染多个已知抗病基因的水稻

品种的情况下
,

以利用已知抗病基因的品种

在常发病地区直接种植诱发发病 的 鉴 定 方

法
,

了解当地稻瘟病菌对不同抗病基因品种

的致病性
,

从而确定可利用的基因型是可行

的
。

·

因此
,

今后应根据我省水稻生产实际
,

研

究提出适合于我省的粳型单基因鉴别品种
,

以更有效的开展抗病育种和生产利用
。
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